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E-Mail clemens.groepl@gmail.com
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geboren am 13.09.1968 in Mannheim
Familienstand geschieden, keine Kinder

Profil

e Softwareentwickler mit mehrjahriger Programmiererfahrung, unter anderem in
den Bereichen Fahrzeugnavigation und Auswertung von Messdaten

e Promovierter Informatiker und Diplom-Mathematiker mit wissenschaftlichen
Erfolgen in den Bereichen Bioinformatik, Kombinatorik, Algorithmen und
Graphentheorie

o Vielseitig interessiert, fahig sich immer wieder in neue Gebiete einzuarbeiten

Angestrebte Position

e Anspruchsvolle Softwareentwicklung (bevorzugt in C++), Methodenentwicklung,
technische Projektleitung
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Dr. Clemens Gropl

Beruflicher Werdegang

4/2010 -2/2012

4/2009 -2/2010

4/2006 —3/2009

10/2005 - 3/2006

3/2003 - 9/2005

TomTom Development GmbH, Berlin
Algorithm Engineer (Softwareentwickler) im Bereich ,Navigation
Engine and Services” (route finding)

- Konzepterstellung, Entwicklung, Integration und Test von
Algorithmen und Softwarekomponenten fiir den effizienten Zugriff
auf digitale Karten.

- Wichtige Erfolge hierbei:

- Existierende Zugriffslogik fiir Kartendaten refaktorisiert, so
dass zwei sehr verschiedene Dateiformate unterstiitzt werden

- Methode und Datenstruktur fiir geometrische Suchanfragen
entworfen und implementiert

- Build-System von Makefiles auf CMake umgestellt,
unterstiitzt aufler Linux jetzt auch Android und Windows

- Richtlinien zur Dokumentation mit Doxygen eingefiihrt

- Weitere Tatigkeitsmerkmale: Agile Softwareentwicklung (Scrum),
C++, Unit testing (GTest), Code reviews (Crucible),
Versionsverwaltung (Perforce), Eclipse CDT, Emacs, Linux, Android

Universitit Greifswald
Professur (Vertretung), Fachgebiet: Bioinformatik
- Eigene Lehrveranstaltungen siehe Anlage

Freie Universitit Berlin
Wissenschaftlicher Mitarbeiter (Postdoktorand) in der Arbeitsgruppe
,Algorithmische Bioinformatik” von Prof. Knut Reinert
- Wissenschaftliche Forschung im Bereich Analyse von Messdaten aus
Fliissigkeitschromatographie-Massenspektrometrie (LC-MS)
Experimenten in der Proteomforschung
- Neuartige Auswertungsverfahren wurden in C++ implementiert.
Wichtige eigene Beitrdge zum open-source Projekt www.openms.de:
- Extraktion von Signalen einzelner Komponenten (z.B. Peptide)
- Alignierung der LC-Dimension tiber mehrere Messungen
- Finden von Ubereinstimmungen und Unterschieden
- Unit testing framework weiterentwickelt
- Koordination der Arbeiten im Berliner Team
- Wissenschaftliche Forschung zur Enumeration planarer Graphen mit
Implementation entsprechender Algorithmen

- Eigene Lehrveranstaltungen siehe Anlage

Universitit Halle
Professur (Vertretung), Fachgebiet: Bioinformatik
- Eigene Lehrveranstaltungen siehe Anlage

Freie Universitit Berlin
Wissenschaftlicher Mitarbeiter (Postdoktorand) in der Arbeitsgruppe
,Algorithmische Bioinformatik” von Prof. Knut Reinert

- Tatigkeiten sind zusammengefasst unter 4,/2006 — 3/2009


http://www.openms.de
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3/1999 —2/2003 Humboldt-Universitit zu Berlin
Wissenschaftlicher Mitarbeiter (Postdoktorand) in der Arbeitsgruppe
»Algorithmen und Komplexitdt” von Prof. Hans-Jiirgen Promel
- Wissenschaftliche Forschung zu Approximationsalgorithmen bzw.
Nichtapproximierbarkeitsaussagen fiir das Steinerbaumproblem in
Graphen

- Wissenschaftliche Forschung zur Enumeration planarer Graphen und
Implementation entsprechender Algorithmen
- Eigene Lehrveranstaltungen siehe Anlage

1/1998 -2/1998 1IBM Deutschland Entwicklung GmbH, Béblingen
Werkstudent in der Abteilung , EL HD PSS FE Tools Entw*
- Implementation (in C++) von Simulated Annealing fiir das
Variablenordnungsproblem in Ordered Binary Decision Diagrams

4/1996 — 11/1998 Humboldt-Universitiat zu Berlin
Stipendiat im Graduiertenkolleg , Algorithmische Diskrete
Mathematik” in der Arbeitsgruppe von Prof. Hans-Jiirgen Promel

- Wissenschaftliche Forschung zum Einfluss der Variablenordnung auf
die Grofie von Ordered bzw. Free Binary Decision Diagrams fiir die
Reprasentation von zufilligen Booleschen Funktionen

7/1995-3/1996 Humboldt-Universitit zu Berlin
Studentische Hilfskraft in der Arbeitsgruppe von Prof. Hans-Jiirgen
Promel, Projektleiter: Dr. Anand Srivastav
- Formale Verifikation von VLSI-Designs mit OBDD-basierten

Methoden
- Kooperation mit der IBM Deutschland Entwicklung GmbH,
Boblingen
Akademische Grade
12/2009 Habilitation (Mathematik und Informatik)

Freie Universitét Berlin
Verleihung der Lehrbefdhigung
- Hierzu wurden 16 Originalarbeiten fiir das kumulative
Habilitationsverfahren ausgewdahlt

- Titel der Habilitationsschrift: ,Untersuchungen zum
Steinerbaumproblem in Graphen, zur Enumeration zufilliger
planarer Graphen, und zu Algorithmen in der
massenspektrometrie-basierten Proteomik”

5/1999 Promotion (Dr. rer. nat.)
Humboldt-Universitiat zu Berlin
Note: magna cum laude
- Titel der Dissertation: ,Binary Decision Diagrams for Random
Boolean Functions”
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3/1996 Diplom (Mathematik)
Universitdt Bonn
Note: sehr gut

- Titel der Diplomarbeit: , Uber Approximationsalgorithmen zur
Farbung k-farbbarer Graphen, die vektorchromatische Zahl und
andere Varianten der 9J-Funktion”

Studium, Zivildienst, Schulausbildung

4/1989 -3/1996 Studium Mathematik (Diplom), Nebenfach Philosophie
an den Universitaten Marburg und Bonn

10/1987 -5/1989 Zivildienst in der Lebensgemeinschaft Bingenheim fiir Seelenpflege-
bediirftige Menschen, Arbeit mit geistig behinderten Menschen

9/1978 - 6/1987  Albert-Einstein-Gymnasium, Frankenthal, Abiturnote: 1,4

9/1974 -8/1978 Grundschule Beindersheim

Sprachkenntnisse

Deutsch Muttersprache

Englisch flielend in Wort und Schrift, derzeit Arbeitssprache
Latein grofles Latinum

Franzosisch Grundkenntnisse

Dr. Clemens Gropl, Berlin, 9. Februar 2012
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Eigene Lehrveranstaltungen

WS 1999
WS 2000
SS 2001
WS 2001
SS 2002
WS 2002
SS 2003
WS 2003

SS 2004
WS 2004

SS 2005
WS 2005

SS 2006
WS 2007

SS 2007

WS 2007

WS 2008

SS 2009

WS 2010

Betreuung von Ubungen zur Vorlesung , Theoretische Informatik II” bei Prof.
Kobler, HU Berlin

Betreuung von Ubungen zur Vorlesung , Theoretische Informatik 11 bei Prof.
Kobler, HU Berlin

Seminar , Bioinformatik”, HU Berlin

Ubungsleitung zur Vorlesung ,Graphen und Algorithmen (Teil 1), HU Berlin
Ubungsleitung zur Vorlesung ,Graphen und Algorithmen (Teil 2)”, HU Berlin
Vorlesung ,, Algorithmen in der Bioinformatik”, HU Berlin
Softwarepraktikum , Genome Assembly”, FU Berlin

Vorlesung und Ubungsleitung , Algorithmen und Datenstrukturen (fiir Bioin-
formatik)”, FU Berlin

Ubungsleitung ,, Advanced Sequence Analysis”, FU Berlin

Vorlesung und Ijbungsleitung ,Algorithmen und Datenstrukturen (fiir Bioin-
formatik)”, FU Berlin

Softwarepraktikum , OpenMS”, FU Berlin

Vorlesung und Ubung , Weiterfithrende Themen der Bioinformatik” und Se-
minar ,,Journal Club”, MLU Halle

Vorlesung und Ubung ,Sequence Analysis I1“, FU Berlin

Vorlesung und Ubung ., Vertiefung statistischer Methoden in Genetik und Bio-
informatik: Proteomics”, FU Berlin

Vorlesung und Ubung ,Sequence and Structure Analysis”, FU Berlin
Ubungen zu ,Algorithmen und Datenstrukturen in der Bioinformatik”,
FU Berlin

3 Vorlesungen tiber , Algorithmen in der Massenspektrometrie-basierten Pro-
teomforschung” im Rahmen der VL , Algorithmische Bioinformatik”, FU Ber-
lin

Vorlesung und Ubungsleitung , Datenstrukturen und effiziente Algorithmen”,
Seminar ,,Bioinformatik”, Seminar ,,Das BUCH der Beweise”, EMAU Greifs-
wald

Vorlesung und Ubungsleitung ,Genomanalyse” und Softwarepraktikum
,Praxis des Programmierens”, EMAU Greifswald
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